Additional File 1. Sequences of Providencia vermicola DSM_17385 16S rRNA and hMLST marker genes
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AGAGTTTGATCATGGCTCAGATTGAACGCTGGCGGCAGGCCTAACACATGCAAGTCGAGCGGTAACAGGGGAAGCTTGCTTCCCGCTGACGAGCGGCGGACGGGTGAGTAATGTATGGGGATCTGCCCGATAGAGGGGGATAACCACTGGAAACGGTGGCTAATACCGCATAATCTCTTAGGAGCAAAGCAGGGGAACTTCGGTCCTTGCGCTATCGGATGAACCCATATGGGATTAGCTAGTAGGTGGGGTAATGGCTCACCTAGGCGACGATCCCTAGCTGGTCTGAGAGGATGATCAGCCACACTGGGACTGAGACACGGCCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTGGGGAATATTGCACAATGGGCGCAAGCCTGATGCAGCCATGCCGCGTGTATGAAGAAGGCCCTAGGGTTGTAAAGTACTTTCAGTCGGGAGGAAGGCGTTGATGCTAATATCATCAACGATTGACGTTACCGACAGAAGAAGCACCGGCTAACTCCGTGCCAGCAGCCGCGGTAATACGGAGGGTGCAAGCGTTAATCGGAATTACTGGGCGTAAAGCGCACGCAGGCGGTTGATTAAGTTAGATGTGAAATCCCCGGGCTTAACCTGGGAATGGCATCTAAGACTGGTCAGCTAGAGTCTTGTAGAGGGGGGTAGAATTCCATGTGTAGCGGTGAAATGCGTAGAGATGTGGAGGAATACCGGTGGCGAAGGCGGCCCCCTGGACAAAGACTGACGCTCAGGTGCGAAAGCGTGGGGAGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCACGCTGTAAACGATGTCGATTTGAAGGTTGTTCCCTTGAGGAGTGGCTTTCGGAGCTAACGCGTTAAATCGACCGCCTGGGGAGTACGGCCGCAAGGTTAAAACTCAAATGAATTGACGGGGGCCCGCACAAGCGGTGGAGCATGTGGTTTAATTCGATGCAACGCGAAGAACCTTACCTACTCTTGACATCCAGAGAATTTAGCAGAGATGCTTTAGTGCCTTCGGGAACTCTGAGACAGGTGCTGCATGGCTGTCGTCAGCTCGTGTTGTGAAATGTTGGGTTAAGTCCCGCAACGAGCGCAACCCTTATCCTTTGTTGCCAGCGATTCGGTCGGGAACTCAAAGGAGACTGCCGGTGATAAACCGGAGGAAGGTGGGGATGACGTCAAGTCATCATGGCCCTTACGAGTAGGGCTACACACGTGCTACAATGGCGTATACAAAGAGAAGCGACCTCGCGAGAGCAAGCGGAACTCATAAAGTACGTCGTAGTCCGGATTGGAGTCTGCAACTCGACTCCATGAAGTCGGAATCGCTAGTAATCGTAGATCAGAATGCTACGGTGAATACGTTCCCGGGCCTTGTACACACCGCCCGTCACACCATGGGAGTGGGTTGCAAAAGAAGTAGGTAGCTTAACCTTCGGGAGGGCGCTTACCACTTTGTGATTCATGACTGGGGTGAAGTCGTAACAAGGTAACCGTAGGGGAACCTGCGGTTGGATCACCT
>Providencia_vermicola_DSM_17385_fusA_gene_complete_coding_sequence
ATGGCCCGTCAAACGCCCATAGCACGTTATCGTAATATCGGTATCAGTGCACACATCGACGCCGGTAAAACCACAACTTCTGAACGTATTCTGTTCTATACTGGTGTAAACCATAAAATTGGTGAAACTCACGAAGGTTCTGCAACAATGGACTGGATGGAGCAGGAGCAAGAGCGTGGTATCACTATCACATCTGCTGCGACTACTGCATTCTGGTCTGGTATGGCAAAACAGTATGAGCCACACCGTGTAAACATCATCGACACCCCGGGACACGTTGACTTCACAATCGAAGTAGAACGTTCTATGCGTGTTCTTGATGGCGCAGTAATGGTTTACTGTGCGGTTGGTGGTGTTCAGCCACAGTCTGAAACTGTATGGCGTCAGGCTAACAAATATAAAGTTCCACGTATTGCGTTCGTTAATAAAATGGACCGTATGGGTGCGAACTTCTTACGTGTTGTTGAGCAATTAAAAACACGTTTAGCAGCTAACGCAGTTCCACTGCAATTACCAGTCGGCGCAGAAGAGTCGTTCACTGGTGTTGTTGACTTGCTGAAAATGAAAGCAATCAAGTGGAGCGATGAAGACCAAGGCGTTACCTTCGAATACGAAGATATCCCTGCGAACATGCAAGAAGCAGCTGAAGAGTGGCACAACAACCTGATCGAAACCGCAGCAGAAGCATCAGAAGAACTGATGGAAAAATATCTGGGCGGTGAAGAACTGACTGAAGCAGAAATTAAAGCTGCATTACGTCAACGTGTTCTTGCAAGCGAAATTATCCTGGTTACCTGTGGTTCTGCATTTAAGAACAAAGGTGTTCAGGCGATGCTGGATGCAGTGATTGATTACTTACCTGCGCCAACAGATGTACCTGCAATTAATGGTATTCTGGATGACGGTAAAGACACTCCTGCAGAGCGTCACGCAAGTGATGATGAGCCATTCTCATCATTAGCATTTAAAATTGCAACCGACCCATTCGTTGGTAACTTAACGTTCTTCCGTGTTTACTCTGGTGTTGTTAACTCAGGTGACACAGTGCTGAACGCAGTTAAAGCGAAAAAAGAACGTTTTGGCCGTATCGTACAGATGCACGCTAACAAACGTGAAGAGATCAAAGAAGTTCGCGCTGGTGACATCGCGGCGGCAATCGGTCTGAAAGACGTAACGACAGGTGATACTTTATGTGCAGTTGATGCACCAATCATCCTAGAGCGTATGGAATTCCCAGAGCCAGTAATCTCTGTTGCAATTGAACCAAAAACGAAAGCTGACCAAGAAAAAATGGGTATCGCATTAGGCCGTCTGGCTCAAGAAGACCCATCATTCCGCGTATCAAGTGATGAAGAGACTAATCAGACTATCATCGCTGGTATGGGTGAATTGCACTTGGACGTTCTGGTTGACCGTATGCGTCGTGAATTTAAAGTTGAAGCGAACGTTGGTAAACCTCAAGTTGCTTACCGTGAAGCAATCACTGCTAAAGTGACTGACATCGAAGGTAAACACGCGAAACAGTCTGGTGGTCGTGGTCAGTACGGTCATGTCGTTATCGATATGTTCCCACTGAACAAAAACGATAAAGACGGTCTGCCAATGGACTACGAATTTGTCAACGAAATCAAGGGTGGTGTAATTCCAACTGAATACATCCCTGCGGTTGATAAAGGTATCCAAGAGCAGCTGAAATCTGGCCCATTAGCTGGCTACCCTGTTGTTAACATGGGTGTTCGTCTGCATTTCGGTTCTTACCATGATGTTGACTCCTCTGAACTGGCGTTTAAACTTGCGGCTTCAATCGCGTTTAAAGATGGCTTCAAAAAAGCTAAACCTGTTCTGCTTGAGCCAATCATGAAAGTCGAAGTGGAAACACCAGAAGACTACATGGGTGATGTTATTGGTGACCTGAACCGTCGTCGTGGTATGATTGAAGGTATGGATGACCTGCCTACTGGTAAAGTCGTTCGTGCACAAGTACCATTGTCCGAAATGTTCGGTTATGCTACTGACCTGCGTTCTCAGACACAAGGTCGTGCTTCATACTCTATGGAGTTCCTGAAGTACAATGAAGCACCAAACAACGTTGCACAGGCTGTTATCGAAGCTCGTAACGCTAAATAA
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ATGTATATCGGTGATACAGACGATGGAACAGGTCTTCATCACATGGTTTTCGAGGTTGTCGACAATGCTATCGACGAAGCCCTCGCAGGCTTTTGTGACGATATCGTTATCACTATCCATGCCGATAACTCTATCTCCGTACAGGATGATGGACGTGGTATCCCAACAGGTATCCACGAAGAAGAAGGTGTCTCTGCCGCGGAAGTCATCATGACTGTTCTGCACGCAGGGGGGAAATTCGATGATAACTCCTATAAAGTTTCCGGCGGATTGCACGGTGTAGGGGTATCAGTTGTTAACGCCTTATCTGAAAAACTGGAATTAGTCATCAAACGTGATGGCAAAGTTCACGAACAAATCTACAAACACGGTGAACCACAAGGCCCTCTGTCCGTTGTTGGTGAAACTGACCAAACAGGGACTCGCGTCCGCTTTTGGCCAAGTATGGATACCTTTAAAGGCGTCACTGAGTTCGAGTATGACGTATTAGCGAAGCGTTTACGTGAGTTATCATTCTTAAACTCGGGCGTTTCAATCAAACTCATCGATAAGCGAGATGGAAAAGAAGACCATTTCCATTATGAAGGTGGTATCAAAGCGTTCGTTGAGTATTTAAGCCGTAACAAAACCCCAATTCACCCATCCGTATTCTATTTTTCAACCGAAAAAGACGGTATTGGCGTTGAAGTGTCAATGCAGTGGAATGATGGTTTCCAAGAAAACGTGTACTGCTTTACCAACAACATTCCACAACGTGACGGTGGTACACACTTAGCGGGTTTCCGTGCCGCAATGACACGTACACTGAACAACTACATGGAAAAAGAAGGTTATCAGAAGAAAAGCAAAGTCAACGCAACGGGTGACGATGCGCGTGAAGGTCTGATCGCCGTGATTTCTGTGAAAGTACCCGATCCGAAATTCTCATCACAAACCAAAGAAAAACTGGTGTCATCCGAAGTGAAAACCGCGGTTGAAACGATGATGAATGAAAAACTAGTTGAGTATTTACTGGAAAACCCAAATGACGCCAAAATCGTCGTTGGGAAAATCATTGATGCCGCGCGTGCCCGTGAAGCTGCACGTAAAGCCCGTGAAATGACGCGACGTAAAGGTGCATTAGACTTAGCAGGCTTGCCAGGTAAACTGGCTGACTGCCAAGAACGCGACCCTGCGTTATCTGAACTGTACCTTGTGGAAGGGGACTCTGCGGGCGGCTCTGCAAAACAAGGCCGTAACCGTAAAAACCAGGCTATCTTGCCACTGAAAGGTAAAATTCTTAACGTTGAAAAAGCGCGTTTTGATAAAATGCTTTCTTCTCAAGAAGTTGCAACCCTTATTACGGCCTTAGGTTGTGGTATTGGTCGCGATGAATATAACCCAGACAAACTGCGTTATCACAGCATCATTATCATGACGGATGCCGACGTCGATGGTTCGCATATTCGTACGTTACTGTTGACCTTCTTTTATCGTCAAATGCCTGAAATTGTTGAGCGCGGCCATATCTTTATTGCTCAGCCACCACTGTACAAAGTGAAACGTGGTAAACAAGAACAGTACATTAAAGATGACGATGCAATGGACGATTACCTGATTTCTATCGCCCTTGATGGTGCAGAGCTGCATTTAAGTGCAGATGCCCCAGCCATGAAAGGTGAGGAATTAGAAAAGCTGGTTGTCGAATACAACGCGGCTCATCGTATTATTCGACGTCTTGAGCGCCTTTACCCACAAGCTTTACTCAATAGTTTGGTTTATCAGTCTACCCTGACTGAAGATGATCTAAAAACCAAAGAAAAAGTAGAAGAGTGGGCAAAAACTCTTGTTCAGCGCTTAACGGATAACGAACAATTCGGTAGCACCTACAGCTACACCATCCATGAAAACCGTGAACGTCAATTATTTGAACCCACTATCCGTATTCGCACCCACGGTGTTGATACTGATTACAACCTCGATTTTGACTTTGTTCATGGTAGTGAATACCGCCGTATCACACACTTAGGTGATATTATTGGTGGGCTGATTGAAGAAGGTGCTTACATTCAACGTGGTGAACGCCGTCAAGACATTAACAACTTCGAAGAAGCACTGGCTTGGTTAACACGTGAATCACGTCGTGGCCTATATGTACAGCGCTATAAAGGCCTTGGTGAAATGAACCCAGAACAACTTTGGGAAACCACCATGAACCCTGAAACACGTCGTATGATGCGTGTGACGGTGAAAGACGCAATCGCAACAGATTTACTCTTCACCACATTAATGGGTGATGCAGTTGAACCGCGTCGTGCCTTTATTGAAGAAAATGCATTAAAAGCTGCAAATATCGATATTTAA
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ATGCGTGGCGATCTCGCTAAACGCGAACCACAGATGTTAGAGCGCTGGTACAAAGAAGGTTTGTATCAGGCAATCCGTAAAGCAAAATCGGGCAAGAAAACTTTTATTCTGCACGATGGCCCTCCATATGCTAACGGCAGTATTCATATTGGTCACTCAGTTAACAAAATTCTCAAAGATATTATTATTAAATCCAAAGGGTTAGCGGGTTATGATTCCCCGTATATTCCTGGTTGGGATTGCCATGGCTTACCGATTGAACACAAAGTTGAACAAATCGTGGGTAAACCAGGTGAAAAAGTTTCCGCCGCTGAATTTCGTGCACAATGCCGTCAATATGCAAAAGAGCAAATTGAAGGCCAAAAAGCTGACTTTATGCGTCTCGGTGTGTTAGGTGAGTGGGATAAACCTTACTTAACCATGGACTTCAAAACCGAAGCCCACATCATCAGAGCGTTAGCAAAAACCATTGCAAACGGCCATTTAGTGAAAGGCGCTAAGCCTGTTCATTGGTGTACAGCATGTGGTTCTTCATTAGCTGAAGCTGAAGTTGAGTATTATGACAAAACTTCCCCATCTATCTACGTTCGTTTCCCAGCAGTAGATAGCAAAGCGGTGTGTGAAAAATTCGGGGTTACGAGTGATAAAACGCCATCACTGGTTATCTGGACAACAACACCGTGGACATTGCCTGCTAACCGCGCAATCTCGTTGAATCCTGAATTTAAATACAATTTGGTACAAGCGAATGGCGAATTAGTCATTTTAGCGGCTGACCTTGTTGAAGATGTAATGAAAACTGTTGGTATCGACGAATGGGCAGTTTTAGGCGAATGTGAAGGCGCTGCGCTTGAACTGTTGCGCTTTGAGCACCCATTTATGGGCTTTGATGTTCCTGCAATCTTAGGTGACCATGTTACATTAGATGCAGGTACAGGTGCTGTTCATACTGCGCCAGGCCATGGTCCCGAGGACTATGTGGTTGGCCAAAAATACGGTTTAGAGACAGCAAACCCTGTTGGGCCAGACGGTTGTTTCTTAGCCAATACCTATCCAACATTGGATGGTGTGTTCATTTTTAAAGCTAACGATTTGATTGTTGAGCTGTTAAATGAAAAAGACGCGTTGCTGTATAAAAAAGCAATCACCCACAGCTATCCATGTTGCTGGCGTCATAAAACCCCCGTTATTTTCCGTGCAACACCACAATGGTTTATTGGCATGGATAAAAATGGCTTACGCGAACAATCATTGAAAGAAATTGATATCGTTCAGTGGATCCCTGGTTGGGGGCGTGCACGTATTGAATCAATGGTTGAAAACCGCCCTGACTGGTGTATCTCTCGCCAGCGTACTTGGGGGACGCCGATGTCTTTGTTTGTTCATAAAGATACCGAAGAGCTGCATCCTCGTACATTAGAATTAATGGAAGAAGTCGCTAAACGCGTTGAAGTTGACGGTATTCAAGCATGGTGGGATCTCGATCCAGCTGAATTACTGGGTGATGAAGCTGAAACCTACCGTAAAGTGCCAGATACACTAGACGTCTGGTTTGACTCAGGGTCTACACACTTTGCCGTGGTTGATGCACGTCCTGAATTCCATGGTAATTCAGCTGACATGTACTTGGAAGGCTCTGATCAACACCGTGGCTGGTTCATGTCCTCATTGATGTTATCAACAGCAATGAAAGGTAAAGCGCCATACCGCCAAGTATTAACGCATGGTTTCACCGTTGATGGCCAAGGCCGTAAAATGTCTAAATCATTAGGCAATACGGTAAGTCCACAAGATGTCATGAATAAACTGGGTGCAGATATTCTGCGTCTATGGGTTGCTTCTACGGATTATACTGGCGAAATCGCGGTTTCTGATGAAATCTTAAAACGTGCAGCGGATTCATATCGCCGTATTCGTAATACTGCCCGCTTCTTATTGGCGAACCTTAACGGTTTCAATCCAGAAACAGACATGGTGAAACCTGAAGATATGGTGGTGTTAGACCGTTGGGCGGTTAGCCGTGCGCTTGAAGCACAACAAGAAATCACCAAAGCGTATGATGAATATGATTTCCTTTCCGTTATTCAGCGTTTAATGCATTTCTGCTCTATCGAAATGGGTTCGTTTTATCTGGATATCATTAAAGACCGTCAGTACACAGCGAAAGGCGATAGCTTAGCGCGTCGTAGCTGCCAAACAGCTCTGTTCCATATCGTTGAAGCATTAGTACGTTGGATAGCCCCAGTGCTTTCTTTCACTTCAGACGAAATCTGGAATGAATTGCCAGGAAAACGTGCTCAGTTCGTTCTAACCGAAGAATGGTATAACGGCTTATTTGGCTTAGATGAGTCAAATGAAATGAATAACAGCTTCTGGTCTGAACTGCTGGCGGTTCGTGGTGAAGTGAATAAAGTGTTAGAGCAAGCGCGTACAGATAAACACATTGGTGGCTCACTAGAGGCTGCGGTGACGTTATATGCAGATAAAGACTTAGCAAACAAACTGCAAAGTTTAGGTGATGAACTGCGTTTCGTTCTGCTGACTTCTCAAGCGACTGTCGCGGATATTGCAACGGCGTCTGCTGATGCGCAAGAGAGCGAGCTAAAAGGCCTTAAAATTGCCTTTAGTAAAGCGGAAGGCGAAAAATGCCCACGTTGCTGGCATTATGCGAGCGATATCGGCTCATCAAGCGAGCAACCAGAAATTTGTGGTCGCTGTGTGACGAACGTAGCCGGTGACGGCGAATTGCGTAAGTTTGCTTAA
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TTGAAAATCAATAATATAAGAAACTTTTCTATCATTGCTCATATCGACCATGGCAAATCCACGTTATCTGATCGTATTATTCAGATTTGTGGTGGTTTAACGGATCGCGAAATGGCAGCGCAGGTTTTAGATTCAATGGATCTGGAACGTGAGCGTGGAATTACCATCAAAGCACAGAGCGTTACGCTCGATTATAAAGCCTCTGACGGTGAAACCTACCAATTAAACTTTATCGACACACCAGGCCACGTTGACTTCTCTTATGAAGTTTCGCGTTCTCTTGCGGCGTGTGAAGGGGCATTGTTAGTTGTCGATGCAGGGCAAGGTGTTGAAGCGCAAACATTAGCTAACTGCTATACAGCGATTGAAATGGATTTAGAAGTCGTTCCTGTTTTAAACAAGATTGACTTGCCAGCGGCAGACCCAGAGCGCGTTGCTGATGAAATTGAAGACATTGTAGGCCTTGATGCCCACGATGCCGTTCGCTGTTCTGCAAAAACGGGTATTGGTGTTCAAGATGTGATTGAACGCCTTGTTAAGGAGATCCCACCCCCAGTTGGCGATGCGGATGCCCCACTACAAGCACTGATTATTGACTCTTGGTTTGATAACTATTTAGGCGTTGTTTCGTTGATTCGTATTAAAAACGGGTCACTGAAAAAAGGCGATAAAATTAAAGTCATGAGTACAGGACAGGTCTATAACGCTGATCGCCTTGGTATTTTCACACCTAAACAAATCGACCGTGATGTACTTAGTTGTGGCGAAGTAGGCTGGTTAGTCTGCGCAATTAAAGACATCACTGGTGCGCCAGTAGGGGATACCTTAACGGGCGCTCGTAATCCTGCGGAAAAAGCACTACCAGGCTTTAAAAAAGTAAAACCACAGGTTTATGCAGGTCTATTCCCTGTTAGTTCTGATGATTATGAAGGTTTCCGTGATGCGCTAGGTAAGCTTAGCTTAAATGATGCCTCTTTATTCTATGAGCCTGAAACATCGACTGCTTTAGGTTTCGGTTTCCGTTGTGGTTTCCTTGGCTTATTGCATATGGAAATCATTCAAGAACGTTTAGAACGTGAATACGATCTTGACCTGATCACTACGGCACCAACGGTTGTATATGAAGTTCAACAAACCAACGGTGAGATTGTTTATGTGGATAGCCCATCAAAGCTACCAGCATTAAACAATATTGAAGAACTGCGTGAGCCAATTGCAGAATGTCACATGTTAATGCCTAAAGAATACTTAGGTAACGTGATTACACTTTGTATTGAGAAACGTGGCGTTCAAACCAATATGGTCTATCATGGTAATCAAGTTTCCTTGACATATGACATTCCTATGTCTGAAGTCGTACTGGATTTCTTCGACCGTTTGAAATCAACATCTCGTGGTTATGCGTCATTGGATTATGCATTTAAGCGTTTTCAGCCATCAGATATGGTTAGGGTTGATGTGCTTATCAACAACGAACGTGTTGATGCATTAGCATTGATTACACACCGCGCAAACTCACAATATCGTGGTCGTGAATTGGTCGAGAAAATGAAAGAACTGATCCCTCGCCAGCAGTTTGATATTGCTATCCAGGCCGCGATTGGTAACCATATTATTGCTCGTTCTACAGTTAAACAGTTGCGTAAAAACGTACTTGCCAAATGTTATGGCGGTGACGTTAGCCGTAAGAAGAAACTGTTGCAGAAGCAAAAGGATGGTAAGAAACGTATGAAACAAGTGGGTAACGTTGAGCTACCACAAGAAGCGTTCCTTGCTATATTGCATGTTGGTAAAGACAACTAA
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ATGCAAGAACAATATCGTCCAGAAGATATAGAGCCTAAAGTACAGCGTCACTGGGATGAAAAAGCAACTTTCAAAGTGACTGAAGACAACAGCAAAGAAAAATACTACTGCCTGTCCATGCTACCTTACCCTTCTGGTCGACTACACATGGGCCACGTACGTAACTACACCATGGGTGACGTTATCTCTCGTTACCAACGTTTGTTGGGGAAAAACGTTCTCCAACCAATTGGTTGGGATGCGTTTGGCCTACCTGCTGAAGGTGCTGCGGTTAAAAATAACACGGCTCCTGCGCCATGGACTTATGCCAACATTGATTACATGAAAAGCCAGCTTAAAATGCTCGGCTTCGGTTACGATTGGGATCGCGAAGTTACGACTTGTACCCCTGAATATTACCGTTGGGAACAATGGTTCTTCACTAAGCTGTATGAAAAGGGTTTAGTGTATAAAAAAACCTCAGCGGTCAACTGGTGTCCACATGACTTAACCGTTCTGGCTAATGAGCAAGTCATTGATGGGTGCTGCTGGCGTTGTGATACCCCAGTTGAACGCAAAGAAATCCCACAATGGTTCATCAAGATTACTGACTACGCAGAAGAGTTGCTCAACGATCTGAACAAACTGGAAGATTGGCCTGAACAAGTTAAAACGATGCAACGCAACTGGATCGGTCGCTCCGAGGGCACTGAGATCACCTTTAATGTTGCTGATCGCGATGAAACCTTAACGGTTTATACCACTCGCCCTGACACTTTTATGGGTGCGACTTATGTTGCCGTTGCCGCAGGTCACCCTTTAGCAAAAGAAGCCGCTACGAATAATCCTGAATTAGCGCAATTTATTGATGAATGCCGTAACACCAAAACCGCAGAAGCGGACATGGCAACGATGGATAAAAAAGGGATGGCAACAGGCTTATTCGTTGTACATCCATTGACTCAAGAAAAACTGCCAATTTGGGTCGCAAACTTTGTATTAATGGAATACGGTACTGGCGCAGTTATGGCTGTTCCTGCTCACGACCAACGTGACTGGGAGTTTGCTCATAAATACAATCTGCCAATTAAAGCCGTCATTGCTGATGCAGAAGGCAACGAGCCTGATTTATCCCAAGAAGCCATGACGGAGAAAAACTCACTGATTAATTCAGGTGAATTCAGTGGGTTAGACCATCAGGCTGGTTTCAATGCGATTTCAGACAAACTTGTTGCACTGGGTGCAGGCCAACGAAAAGTCAACTATCGCTTACGTGACTGGGGTGTTTCACGTCAACGTTACTGGGGCGCGCCAATCCCAATGGCAACATTGGAAGACGGCACTGTCGTTCCTGTTCCAGAAGATCAACTGCCTGTGATTTTGCCTGAAGATGTTGTAATGAACGGCATTACCAGCCCGATTAAAGCAGATCCTGAGTGGGCGAAAATGACCATTAATGGTCAACCTGCACTACGTGAAACAGATACCTTCGATACCTTTATGGAATCTTCTTGGTACTACGCACGTTATACTTGCCCTCAATATGATGACGGTATGTTAGACCCAGCTGCAGCTAACTACTGGTTACCTGTAGACCAATATATCGGCGGTATCGAACACGCCATCATGCACTTAATGTATTTCCGTTTCTTCCACAAATTGATGCGTGATGCAGGGCTGGTCAACTCCGATGAACCTGCAAAACGTCTGCTGTGCCAAGGCATGGTACTTGCTGATGCATTCTATTATACAGGAAGCGATGGACAACGTGTTTGGGTTTCCCCTGCTGATGCTATTGTTGAGCGTGATGACAAAAACCGTATTACTAAAGCTGTAGACAACGAAGGCCATGAACTGGTTTATACTGGTATGAGCAAAATGTCTAAGTCTAAAAATAACGGTATTGACCCACAATTAATGGTCGAAAAATACGGCGCAGATACGGTTCGTTTATTCATGATGTTCGCAGCACCGCCTGAGCTAACCCTTGAATGGCAAGAGTCTAGCGTTGAAGGTGCCAACCGCTTCGTTCGCCGTGTTTGGCGTTTAGTGCATGAACATTCTCAAAAAGGCGCAACGTCTCCTTTAGATATCAGCGCATTAACAACAGAGCAAAAAGACTTACGCCGTGACCTACACAAAACAATCGCTAAGGTCTCTGATGATTTTAGTCGCCGTTATGCATTTAACACCGCAATTGCCGCGATCATGGAGTTCTTGAACAAATTAGTTCGTGCTCCACAAGAAACCGAACAAGACCGCGCATTAGTCCAAGAGTCTCTCGAAGCCATTACACTGATGCTGTCACCCATTATTCCACATGCTTGCTTTGAAATGTGGAAAGCTTTGGGCCATCAAACAGACATCGATTTCGCACAATGGCCTGTTGCTGATGAAAAAGCCATGATTGATGACACTAAGTTGGTTGTCGTTCAAGTCAATGGTAAGGTTCGTGGTCGTATTACCGTTCCAGCCGATGCGACACAAGAATTTGTCTTAGAAATGGCACAACAAGAGCCTAGCGTGTCGAAATATCTTGAAGAGGTAAGTATACGCAAAGTAATCTATGTTCCAGGCAAATTGCTTAACCTTGTTGTAGGTTGA
